
KG V
72 X    1 G
15 L    0 H

278 386 387 503 534 543 544 566 191 194 207 208 266 330 433 479 496 216 391 403 405 406 448 451 531 541 192 205 214 238 340 217 218
o - - - H H - A - A A H - - - H H H A H H - - A A - - H - A - - - H
CDKN2X H H - H H H H A A A H H H H H H H A H H A H A A A A H A A - A - H
K11.7 H H H H H H H H A A H H H H H H H A H H A H A A A A H A A H A - H
27.6 H H H H H H H H H A H H H H H H H A H A A A A A A A H A A H A - H
K2.3 H H H H H H H H H A H H H H H H H A A A A A A A A A H A A H A - H
ES1 H H H H H H H H H H H H H H H H H A A A A A A A A A A A A A A H H
13.3 H H H H H H H H H H H H H H H H A A H A H A A A A A A H A H A A H
ttt H - - H H - H - H H - - - - H H A A A A - - A A - - A - A - - H H
12.1 H H H - H H H H H H H H H H H - - A A A A A A A A A A A A A A H H
10.1 - H H H H H H H - H H H H H H H A A A A A A A A A A A A A A A H H
18.2 H H H H H H H H H H H A A A A H A A A A A A A A A A A A A A A H H
K31.9 H H H H H H H H H H H A A A A H A A A A A A A A A A A A A A A - H
19.5 H H H - H H H H H H H A A A A H A A A A A - A A A A A A A A A H H
R H H H H H H H H A A A A A A A A A A A A A A A A A A H H H H H - -
K27.3 H A H A A H H H A A A A A A A A H H A H H A A H H A H H H A H - H
U2.3 H A H A A H H H A A A A A A A A H H A H H A A H H A H H H A H - -

Tab. 16: Genotypen der für die Kopplungsanalyse verwendeten BC1-Bastarde. In der ersten Zeile sind die Individuen aufgetragen, die mit einer Nummer benannt wurden, die erste Spalte gibt die Namen der Genorte (entspricht den Markern) an. H, positiv für das X. mac Allel am entsprechenden Genort; A, positiv für das X. hell Allel; -, Genotyp nicht bekannt; 67 X, Auftreten von insgesamt 67 Crossovers; 1 G, eine Kopplungsgruppe; 15 L, 15 untersuchte Genorte; 0 H, keine verborgenen Genorte



219 220 222 231 233 221 235 243 234 242 244 245 267 269 315 316 317 268 271 314 345 354 355 485 499 502 438 484 498 501 508 516 270 272 318 505
H H A H H A A H H H A H H H H H H A A A A H A A A - H H - - - - A A H -
- H A H H A A H H H H H H H H H H A A A A H A A H A H H H A H - A A H A
H H A H H A A H H H H H - - - - - A A A A H - - - - - - - - - - - - - -
H H H H H A A A H H H H - - - - - A A A A A - - - - - - - - - - - - - -
H H H H H A A A H H H H - - - - - A A A A A - - - - - - - - - - - - - -
H H H H H A A A H H H H H H H H H A A A A A A A A A H H H H H H A A A A
H - H H - A A A H H H H H H H H H A A A A A A A A A - - - - - - - - - -
H H H H H A A A H H H H H H H H H A A A A A A A A A H H H H A H A A A A
H H H H H A A A H H H H H H H H H A A A A A A A A A - - - - - - - - - -
H H H H H A A A H H H H H H H H H A A A A A A A A H - - - - - - - - - -
H H H H - A A - H H H H H H A H H A A A A - - - A H - - - - - - - - - -
H H H H A A A A H H H H - - - - - A A A A A - - - - - - - - - - - - - -
H H H H A A A A H H H A H H A H A A A - A A H A A A - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
H H H H H H H H H H H H - - - - - A H H H A - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

Tab. 16: Genotypen der für die Kopplungsanalyse verwendeten BC1-Bastarde. In der ersten Zeile sind die Individuen aufgetragen, die mit einer Nummer benannt wurden, die erste Spalte gibt die Namen der Genorte (entspricht den Markern) an. H, positiv für das X. mac Allel am entsprechenden Genort; A, positiv für das X. hell Allel; -, Genotyp nicht bekannt; 67 X, Auftreten von insgesamt 67 Crossovers; 1 G, eine Kopplungsgruppe; 15 L, 15 untersuchte Genorte; 0 H, keine verborgenen Genorte



506 509 511 514 199 240 305 399 463 533 535 277 215 426 449 467 560 539 520 812 826 256 257 280 497 810 811 928 930 935 809 934 937 940 827 931
- - - - - - - - - H H - - - H - A A - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A H A A - H - - - H H H A A H H A H H H H H - - A A - H H - A H A A - H
- - - - - H A H H H H H A A H H A H H H H H H H A A - H H H A H A A A H
- - - - - - A H H H H H A A H A A H H H H A H A A A - H H H A A A A A H
- - - - - H A H H H H H A A A A A H A H H A A A A A - H H H A A A A A H
A A A A A H H H H H H H A A A A A H A H H A A A A A H H H H A A A A A H
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A H A A A - - - - - - H - - - - - H - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - H H H H H H H A A A A A H A - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - H H H H H H H A A A A A H A - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - H H H H H H - - H - - - H A - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - H H H H H H H A H A A A H A H H A A A A A - H A H A A A H A H
- - - - - H H H H H H H A H A A A H A - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - H H H H H H H A A A A A A H H H A A A A H H H H H A A A A H A
- - - - - A H H H H H H A A A A A H H H A H A H H H - A H H H H H H H A
- - - - - A H H H H H H A A A A A H H H A H A H H H - A H H H H H H - A

Tab. 16: Genotypen der für die Kopplungsanalyse verwendeten BC1-Bastarde. In der ersten Zeile sind die Individuen aufgetragen, die mit einer Nummer benannt wurden, die erste Spalte gibt die Namen der Genorte (entspricht den Markern) an. H, positiv für das X. mac Allel am entsprechenden Genort; A, positiv für das X. hell Allel; -, Genotyp nicht bekannt; 67 X, Auftreten von insgesamt 67 Crossovers; 1 G, eine Kopplungsgruppe; 15 L, 15 untersuchte Genorte; 0 H, keine verborgenen Genorte



889 933 939
- - -
H H H
H H H
H H H
H H H
H H H
- - -
- - -
- - -
- - -
- - -
H H H
- - -
H H H
H H H
H H H

Tab. 16: Genotypen der für die Kopplungsanalyse verwendeten BC1-Bastarde. In der ersten Zeile sind die Individuen aufgetragen, die mit einer Nummer benannt wurden, die erste Spalte gibt die Namen der Genorte (entspricht den Markern) an. H, positiv für das X. mac Allel am entsprechenden Genort; A, positiv für das X. hell Allel; -, Genotyp nicht bekannt; 67 X, Auftreten von insgesamt 67 Crossovers; 1 G, eine Kopplungsgruppe; 15 L, 15 untersuchte Genorte; 0 H, keine verborgenen Genorte


